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历史回顾 

《遗传》创刊 40周年回顾与展望 

李绍武，韩玉波，张艳，陈晓芳，张颖，张永清 
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2.3  加强栏目建设，丰富报道内容 
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2.4  充分发挥编委会作用，筑牢期刊学术质量关 
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表 3 《遗传》1979~2018 年发表文章下载次数 Top10  
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表 4 《遗传》1979~2018 年发表文章被引次数 Top10  
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表 5  2000~2018 年《遗传》编辑部举办或承办的学术会议 
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